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eDNA vesistöjen tilan 
seurannassa
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Esityksen sisällys

• Lyhyt yleiskatsaus molekyylibiologisiin seurantamenetelmiin

• Menetelmien nykytila, mahdollisuudet ja haasteet

• Menetelmien käyttöönotto Suomessa – mitä seuraavaksi?
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Mitä eDNA on?
Pawlowski et al. 2020

• Eliöiden ympäröivään ympäristöön levittämää DNA:ta
• Näytteet kerätään vedestä, maaperästä, lumesta tai ilmasta



4

Mitä eDNA on?
Pawlowski et al. 2020

• Eliöiden ympäröivään ympäristöön levittämää DNA:ta
• Näytteet kerätään vedestä, maaperästä, lumesta tai ilmasta

• Muunlaisia näytteitä:
• Kudos- ja ulostenäytteet ym. →

lajintunnistuksen varmistaminen, lajinsisäinen 

populaatiorakenne tai geneettinen 

monimuotoisuus

• Yhteisö- tai bulkkinäytteet (esim. erilaisilla 

pyydyksillä)

• DNA:n sijaan tai lisäksi menetelmien perusteena 

voi olla RNA, jolloin saadaan tietoa ilmentyvistä 

geeneistä
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Erilaisia lähestymistapoja
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Erilaisia lähestymistapoja
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Näytteenoton 
suunnittelu

Bruce et al. 2021



8

eDNA:n kulkeutuminen ja hajoaminen

• eDNA voi kulkeutua yli kymmenestä kilometristä (purot) jpa 100 kilometriin (suuret joet)

• eDNA:n hajoaminen riippuu useista fysiokemiallisista ja biologisista tekijöistä 

• Mm. lämpötila, UV, pH, ionit ja mikrobiaktiivisuus
Pawloski et al. 2020



Menetelmien 
nykytila, 
mahdollisuudet ja 
haasteet

© Kaarina Kauhala, LUKE



Menetelmiä on 
kehitetty laajasti eri 
eliöryhmille mutta niitä 
ei ole vielä otettu 
rutiinikäyttöön
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Yhteenveto mahdollisuuksista:

• Uhanalaisten lajien tarkempi havaitseminen 

• Vaikeasti havaittavien, huonosti tunnettujen 

ja/tai äärimmäisen monimuotoisten eliöryhmien 

seuranta

• Kokonaisten eliöyhteisöjen kustannustehokas

seuranta

• Elinympäristön tilan seuranta eliöstön 

perusteella (myös ilman lajintunnistusta)

• Kohdelajien geneettisen monimuotoisuuden 

seuranta
• RNA → ekosysteemien toiminnan seuranta



Tärkeimmät haasteet: rahoitus, osaaminen, 
standardien puute
Lisäksi: referenssikirjastot, runsaustiedon saaminen, aineiston ja tulosten tulkinta
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Menetelmien pilotointi 
Suomessa

• Tutkimusta ja kehitystä kaikilla ympäristön 
seurantaa tekevillä laitoksilla

• Rutiinikäytössä yksittäisillä lajeilla 
populaatioiden levinneisyyden/rakenteen 
seurannassa

• Majavat, lohet, susi

• Laajamittaisempia metaviivakoodaukseen 
perustuvat pilottihankkeita käynnissä

• Kasviplankton, eläinplankton, 
pohjaeläimet (GeMeKa & eDNA-
monitor)

• Metsien niveljalkaiset 
ja sienet (NFI-BIODIV)

©Riku Lumiaro
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Kasviplanktonin 
eDNA-seurannalle ohjeet
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Mitä seuraavaksi?
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Molekyylibiologiset menetelmät osaksi 
rutiiniseurantaa
• DNA-menetelmät ovat välttämättömiä kattavamman biodiversiteettiseurannan mahdollistamiseksi

• Eivät kuitenkaan korvaa perinteisiä menetelmiä!

• ”Siirtymäaikana” tarvitaan entistä laajamittaisempaa ja koordinoidumpaa kehitystyötä sekä 
standardointia
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Miten menetelmien käyttöönottoa 
ollaan edistämässä?
• Ympäristön seurannan strategian toimeenpano (FIMON) 

– eDNA-menetelmät mukana

• Kansallinen eDNA-ideointitiimi jatkaa toimintaansa 
(tiina.laamanen(at)syke.fi)

• Kansainvälinen standardointityö etenee

• eDNA-sivusto FEO-portaaliin – tietoa menetelmistä, 
projekteista, palveluntarjoajista

• DNA-pohjaisen biodiversiteettidatan tiedonhallintaa 
kehitetään mm. FinBIF-projektissa

• Kv-datastandardi olemassa ja käytössä GBIF-
ja OBIS-tietokannoissa



Kiitos muille eDNA-tiekartan kirjoittajille:

Kristian Meissner, Terhi Iso-Touru, Aapo Kahilainen, Sirpa Lehtinen, Katileena Lohtander-Buckbee, Henrik Nygård, Taina 
Pennanen, Marja Ruohonen-Lehto, Päivi Sirkiä, Sanna Suikkanen, Mikko Tolkkinen, Eeva Vainio, Sannakajsa Velmala, 

Kristiina Vuorio and Petteri Vihervaara

Linkkejä:

eDNA-tiekartta: http://hdl.handle.net/10138/342992 
Yleistajuinen lentolehtinen: http://hdl.handle.net/10138/345765 

Kasviplanktonohjeet: http://hdl.handle.net/10138/351131 
SSUNGA-työpajan asiantuntijoiden kannanotto http://hdl.handle.net/10138/350750 

Jos sinulla herää kysyttävää, tavoitat meidät: 
tiina.laamanen(at)syke.fi, veera.norros(at)syke.fi & kristian meissner(at)syke.fi


